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Cohort	  analysis	  

Stra-on	  (EMBO	  Molecular	  Medicine	  2013)	  



Frequently	  mutated	  genes	  -‐	  MutSigCV	  

Ques%on:	  	  
Which	  gene	  is	  hit	  by	  an	  SNV	  
more	  oDen	  than	  expected	  

in	  a	  cohort?	  

wikipedia.org	  



Characteris%cs	  of	  frequently	  mutated	  regions	  

Lawrence,	  Stojanov,	  Polak	  et	  al.	  (Nature	  2013)	  



Frequently	  mutated	  genes	  

Lawrence,	  Stojanov,	  Polak	  et	  al.	  (Nature	  2013)	  



Frequent	  CNAs	  -‐	  GISTIC	  
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Ques%on:	  	  
Which	  regions	  are	  

frequently	  amplified	  or	  
deleted	  in	  the	  genome?	  

Mermel	  et	  al.	  (Genome	  Biology	  2011)	  
Beroukhim	  et	  al.	  (PNAS	  2007)	  



Frequent	  CNAs	  -‐	  GISTIC	  

Mermel	  et	  al.	  (Genome	  Biology	  2011)	  
Beroukhim	  et	  al.	  (PNAS	  2007)	  



Frequent	  CNAs	  -‐	  GISTIC	  

Mermel	  et	  al.	  (Genome	  Biology	  2011)	  
Beroukhim	  et	  al.	  (PNAS	  2007)	  



Muta%onal	  processes	  and	  the	  genome	  



Non-‐nega%ve	  matrix	  factoriza%on	  

m	  samples	  k	  signatures	   m	  samples	  

x	   ≈	  



Non-‐nega%ve	  matrix	  factoriza%on	  
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Alexandrov	  et	  al.	  (Cell	  Rep.	  2013)	  



Some	  known	  muta%onal	  processes	  

See	  also:	  h-p://cancer.sanger.ac.uk/cosmic/signatures	  


